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1, Nagy Tibor (Mate Mezdgazdasagi Genomikai és Bioinformatikai Csoport)

A Julia programozasi nyelv biologusoknak

Ha sajat fejlesztés( programot szeretnénk irni bioldgiai adatok
elemzéséhez, két valasztasi lehetdségliink van: egy magasabb szintl
programozasi nyelvet hasznalunk, mint amilyen a Python, R vagy a
Matlab, és ezzel a fejlesztési id6t roviditjik le, vagy egy alacsonyabb
szintl programozasi nyelvvel olyan programot irunk, ami a szamitégép
eréforrasait a lehetd legoptimalisabban hasznalja ki. Az sem ritka, hogy
egy algoritmust elszoér Pythonban implementélnak, és csak késdébb,
optimalizacids céllal irnak at C/C++-ra, ami a fejlesztési id6t tekintve a
legrosszabb lehet6ség. Ezen a dilemman segithetnek az Ujabban
megjelent programozasi nyelvek, mint amilyen a Julia is. A Julia
programozasi nyelv szintaktikaja kozelebb all a Pythonhoz, mikézben a
kéd sebességben a forditott nyelvek szintjén jar. A bemutatasra keruld
cikk (Julia for Biologist) harom témakort mutat be, ahol a Julia remek
alternativaja lehet a jelenleg hasznalt programozasi nyelveknek. Ez a
harom a témakor a sebesség, absztrakcié és metaprogramozas.

2, Hegediis Tamas (Semmelweis Egyetem)

Az Elixir 3D-Biolnfo k6zo6sség bemutatasa

A kozosség projektjeinek ismertetése a 2021 évi konferenciajukra
fokuszalva (https://elixir-europe.org/events/3d-bioinfo-2021-annual-

meeting).
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