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Genetikaval megtamogatott ok-okozati viszonyok elemzése és

alkalmazdsa biomarkerek felfedezésére
Kivonat:

A mendeli randomizacio (MR) egy ok-okozati kovetkeztetési mddszer,
amely a randomizalt klinikai vizsgalatokat utanozza, oly médon, hogy a
kezelt és kontroll csoportokat bizonyos DNS-valtozatokat hordozd csoportok
valtjak fel. Az ilyen, genetikdval tdmogatott mddszerek egyre népszeribbek
amiatt, hogy egyre tobb olyan genetikai marker azonosithatd, amelyek
O0sszetett emberi tulajdonsagokkal és kockazati tényez6kkel asszocialnak.
El6szor ismertetek néhdny Uj mddszertani fejlesztést, amelyek egyszerre
modellezik tulajdonsdgparok genetikai felépitését, valamint a koztik 1évé
kétiranyu ok-okozati hatdsokat [1]. Ezutan nehdny MR alkalmazéasra térek at
annak tisztazdsara, hogy a metildcié és a génexpresszié miként jarul hozza
ok-okozati mdédon a kardiometabolikus betegségekhez [2]. Végul pedig,
megemlitem az MR-alapu mddszerek korlatait és kitérek lehetséges jovibeli
fejlesztésekre.
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